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マイクロアレイ解析サービス

北海道システム・サイエンスは、アジレント・テクノロジー株式会社よりマイクロアレイの
認定サービスプロバイダーの証明を取得しています。アジレントアレイで最高品質のデータ
を得るために、同社が規定するプロトコル・試薬・機器を使用し、トレーニングを受けた
技術者が解析を担当いたします。
15 年以上の受託実績と経験を活かし、信頼性の高い解析結果をお届けするとともに、核酸
抽出などのサンプル調製からデータマイニングの下流解析までサポートいたします。

北海道システム ・サイエンスは 

Agilent Certified Service Provider　　です

■ サービス内容

サンプル品質検定

NanoDrop、Bioanalyzer（または TapeStation）を
使用して検体の品質評価を行い、最良の結果が得ら
れるようサポートいたします。
送付 2 回分まで基本料金内に含まれています。

データ解析

正規化（ノーマライズ）を行い、検体や群同士の比
較による発現変動遺伝子を抽出します。
解析でのノーマライズ法や閾値は、それぞれの実験
データに合わせて調整いたします。

マイクロアレイ実験

核酸サンプルを蛍光色素で標識し、マイクロアレイ
にハイブリダイゼーションします。
解析室には蛍光色素の分解を防ぐオゾンフリー環境
を完備しています。

高感度なアジレントマイクロアレイを使用し、遺伝子や miRNA の発現を網羅的にプロファイリングします。
Total RNA を送付していただくだけで、サンプルの品質検査からデータ解析までトータルソリューションで
サービスをご提供いたします。
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RNA 抽出・精製

核酸抽出サービスや RNA 精製サービスをご利用
いただけます。検体に応じてマイクロアレイ実験
に最適な調製方法をご提案いたします。
詳細は弊社ホームページにてご確認ください。

納期：1 週間～

GEO 登録サポート

マイクロアレイ結果を用いた論文を投稿する際に、
公共データベースへの登録を求められることがあり
ます。弊社では NCBI が運営する GEO（Gene 
Expression Omnibus）への登録作業を承っていま
す。

納期：1 週間

対象の生物種がアジレントカタログ製品に無い場
合、カスタムデザインを作製することができます。
遺伝子発現はトランスクリプトームの配列情報が既
知であること、miRNA は miRBase に対象生物が
登録されていることが条件となります。

納期：2 週間

カスタムアレイデザイン

■ サービス範囲

■ オプション・関連サービス

データマイニング

アレイ解析納品後の追加解析や、他施設で取得済
みのデータについても対応可能です。各解析項目
の詳細は本書 8 ～ 12 ページにてご確認ください。

納期：2 週間～

https://hssnet.co.jp/product
/nucleic-acid-extraction/ 

https://hssnet.co.jp/product/nucleic-acid-extraction/
https://hssnet.co.jp/product/nucleic-acid-extraction/
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■ 対象生物種

※ ご研究対象の生物種が無い場合、カスタムでアレイをデザインすることも可能です。
      詳細はお問い合わせください。

ヒト
マウス
ラット
ヒト（循環器系遺伝子）
ヒト（タンパクコード遺伝子）
アカゲザル
カニクイザル
チャイニーズハムスター
ゴールデンハムスター
マーモセット

ハダカデバネズミ
イヌ
ネコ
ウサギ
ウシ
ウマ
ヒツジ
ブタ
ニワトリ
アフリカツメガエル

サケ
ゼブラフィッシュ
メダカ
カイコ
線虫
ハマダラ蚊
ショウジョウバエ
大腸菌
酵母
イネいもち病菌

シロイヌナズナ
イネ
コムギ
オオムギ
トウモロコシ
ダイズ
セイヨウアブラナ
ワタ
タバコ
トマト
タルウマゴヤシ
ウキクサ

遺伝子発現マイクロアレイ解析
純正機器・オゾンフリー環境を完備しており、サンプルの品質検査からデータ解析まで全作業を自社にて実施する
ことで高品質なデータを取得します。またヒト・マウスの小規模実験に便利な乗合プランもご提供しています。

■ 解析方法
遺伝子発現マイクロアレイでは、解析方法を 1 カラー法と2 カラー法から選択できます。

■ 解析プラン
ヒト（SurePrint G3 Human GE 8x60K Ver.3.0）または マウス（SurePrint G3 Mouse GE 8x60K Ver. 2.0）の解析では、解析
プランを下記の 2 種類から選択できます。

8 解析未満の少数検体の解析を希望する
お客様向けのプランです。スライド上の
8アレイを他のお客様とシェアすることで、
コストを抑えて解析を行います。

納期：未定（最大 3ヶ月）

スライド単位で解析します。サンプルの
品質検査に合格し、アレイが入荷次第、
納期を設定します。スピーディに解析結
果を得たいお客様に最適です。

納期：サンプル品質検査通過後 3 週間

比較したい 2 サンプルの、一方を Cy3 蛍光で、もう一方を
Cy5 蛍光で標識し、1 アレイに 2 サンプルを混合してハイブ
リします。シグナル値は色素間で補正されるため、得られる
データは同じアレイにハイブリした 2 サンプルの発現比にな
ります。1 対 1 の直接比較では、1 カラーよりも発現差を検
出する感度と精度が高く、コストも抑えられます。

現在主流の方法です。新規実験では基本的に 1 カラーでの
解析をお勧めいたします。
各サンプルを Cy3 蛍光で標識し、1 アレイに 1 サンプルをハ
イブリします。シグナル値をアレイ間で補正し、サンプル同
士を比較することが可能です。2 カラーに比べ実験デザイン
を柔軟に設定することができます。
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■ 主要スライド仕様
アレイスライド製品名

26,083 Entrez Genes
30,606 IncRNAs

27,122 Entrez Genes
  4,578 IncRNAs

30,584 Entrez Gene

・ RefSeq Build 66
・Unigene Build 236
・LNCipedia Version 2.1

・RefSeq Build 66
・Unigene Build 236
・RIKEN 3

・RefSeq Build 66
・Unigene Build 236

・ Broad Institute Human lincRNA catalog（Nov 2011）
・Broad Institute TUCP transcripts catalog（Nov 2011）

コンテンツ 参照データベース

・ Ensemble Release 76
・ GenBank（Aug 2014）

・Ensemble Release 76
・GenBank（Aug 2014）

・Ensemble Release 76
・ GenBank（Aug 2014）

SurePrint G3
Human GE 8×60 K
Ver.3.0

SurePrint G3
Mouse GE 8×60 K
Ver.2.0

SurePrint G3
Rat GE 8×60 K
Ver.2.0

■ サンプル要件
総量 濃度 液量 純度 溶解 Buffer

■ 納期
通常プラン  ：  サンプル品質検査通過後 3 週間
乗合プラン  ：  未定（最大 3ヶ月）　

※ 受注製造アレイの場合、アジレント社でのスライド製造納期は最大 6 週間となります。 
     お急ぎの場合はお早めにご相談ください。

■ 納品物

※ 弊社のデータ保管期間は納品後 6ヶ月です。保管期間を過ぎたデータのお問い合わせや追加解析の際は、データをご提供
　  いただく場合がございますので、データは大切に保管してください。

https://hssnet.co.jp/product/microarray
-info/microarray-sampleqc/

https://hssnet.co.jp/product/microarray-info/microarray-sampleqc/
https://hssnet.co.jp/product/microarray-info/microarray-sampleqc/
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■ 対象生物種

miRNA マイクロアレイ解析
mature な miRNA を特異的に検出し、網羅的発現解析を行います。miRBase（ miRNA の公的データベース）に
基づいたデザインになっており、ヒト・マウス・ラット以外の生物種もカスタムアレイで解析可能です。

ヒト　マウス　ラット
※ 上記以外の生物種については、お問い合わせください。

■ 主要スライド仕様
アレイスライド製品名 搭載 miRNA 数

SurePrint G3 Human miRNA マイクロアレイ 8×60K Rel.21.0

SurePrint G3 Mouse miRNA マイクロアレイ 8×60K Rel.21.0

Rat miRNA マイクロアレイ 8×15K Rel.21.0

2,549

1,881

758

■ サンプル要件
総量 濃度 液量 純度 溶解 Buffer

■ 納期
サンプル品質検査通過後 3 週間
※ アレイスライドはアジレント社にて受注製造となります。 
　 製造納期は最大 6 週間となりますので、お急ぎの場合はお早めにご相談ください。

■ 納品物

※ 弊社のデータ保管期間は納品後 6ヶ月です。保管期間を過ぎたデータのお問い合わせや追加解析の際は、データをご提供
　  いただく場合がございますので、データは大切に保管してください。

https://hssnet.co.jp/product/microarray
-info/microarray-sampleqc/

https://hssnet.co.jp/product/microarray-info/microarray-sampleqc/
https://hssnet.co.jp/product/microarray-info/microarray-sampleqc/
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1 週間

マイクロアレイスキャン・数値化

■ 使用スキャナ

SureScan マイクロアレイスキャナシステム
（Agilent Technologies, G4900DA）

■ サンプル要件
スライドガラス 蛍光

■ 納期

ハイブリダイゼーション済みのスライドガラスをお預かりしてアレイスキャン・シグナル数値化を行うサービスです。
スキャナをお持ちでない方向けのサービスとなります。

■ 納品物

弊社のデータ保管期間は納品後 6ヶ月です。保管期間を過ぎたデータのお問い合わせや追加解析の際は、データをご提供 いた
だく場合がございますので、データは大切に保管してください。

※

ご自身で設計されたカスタムアレイの場合は、数値化の際にデザインファイルが必要となりますので、ご依頼の際にご提供くださ
い。デザインファイルはeArrayからダウンロード可能で、<Design Number> _D_F_<日付>.xml というファイル名になっています。
詳しくは担当者にお問い合わせください。

※

遺伝子発現マイクロアレイ・miRNA マイクロアレイの場合は、変動遺伝子抽出などの基本解析や、
データマイニングもオプションサービスにて承ります。ぜひご相談ください。
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本製品は、国立研究開発法人 理化学研究所　　　および 学校法人 慶應義塾 のノウハウ実施許諾、

および、理化学研究所より出願の 特願 2007-146341 号 の実施許諾を受けています。

サービス詳細についてはお問い合わせください。

アンチセンスRNAアレイ解析サービス
国立研究開発法人理化学研究所 バイオリソースセンター 清澤 秀孔 博士、および、慶應義塾大学 先端生命科学研究
所 齋藤 輪太郎 博士 により設計されたアンチセンス RNA プローブを搭載したマイクロアレイを使用し、アンチセンス
RNA の発現を網羅的に解析することが可能です。
アンチセンス RNAとは、センス遺伝子をコードする DNA 鎖の逆鎖から読まれる RNA で、センス鎖と部分的に 2 本鎖
RNA を形成することで遺伝子発現制御に関与すると推測されており、現在注目される non-codingRNA の 1 分野とし
て注目が高まっています。これまで知られていなかったアンチセンス RNA を介した生命機能制御機能に関する網羅的
研究が可能です。
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解析ソフトGeneSpring を使用し、マイクロアレイ実験で得た多量の遺伝子発現データの統計検定や結果の解釈を行います。
当社で取得したデータだけでなく、持ち込みのアレイデータの解析も対応します。

マイクロアレイデータマイニングサービス

■ 解析メニュー

基本サービス

有意差検定
（t 検定 / 分散分析 / 多重比較検定）

ベン図

クラスター解析

主成分分析

発現パターン検索

GO 解析

パスウェイ解析

ターゲット検索

統合解析

■ 解析フロー

Raw データを解析ソフトに取り込み、
必要な前処理を行います。

フラグデータを使用し、データ信頼性の
低い遺伝子を除きます。

レプリケートを持つ群同士の比較では、
発現量の差の有意性を統計的に評価します。

検体間や群間で発現が変動した遺伝子を
抽出します。

発現パターンによって検体や遺伝子を
分類します。

絞り込んだ遺伝子群の特徴付けを行います。

■ 納品物
解析項目に応じた数値データ・画像データをメディアに収録して納品いたします。
※ データ内容の詳細は本書 9 ～ 12 ページをご覧ください。

■ 納期
2 週間～
※ 解析項目やデータ数に応じて変動いたします。
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有意差検定
Statistical Analysis

• 群間に有意な差があるか、統計学的に評価
します。

•  2 群比較の場合は t-test、3 群以上の場合は
分散分析（ANOVA）とポストホックテストと
しての多重比較法にて有意差のある遺伝子を
抽出します。

n=2 以上のレプリケートを持つ群同士の比較
の場合のみ、実施可能です。

クラスター解析
Clustering

• 階層的クラスタリング（Hierarchical Clustering）
を用いて遺伝子またはサンプル、あるいはそ
の両方を発現パターンの似ている順に並べ替
えます。

• 特定のパターンを持つ遺伝子群や、サンプル
毎の傾向を把握するのに役立ちます。

クラスタリング順に並べ替えた遺伝子リスト

樹形図つきヒートマップHTML  ：画像
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• 多数の遺伝子発現データを主成分と呼ばれ
る少数の変数に要約します。

• サンプルの類似度を可視化したり、主成分負
荷量の大きい遺伝子群を探索するなど、デー
タの持つ情報の全体像を把握する目的で使
用されます。

主成分分析
Principal Component Analysis

各検体の PCAスコア、および 各遺伝子の負荷量

PCAスコアの 2D-plot

• 遺伝子群の集合を組み合わせて、複数の 条
件に合致する遺伝子群を抽出します。

• 条件毎の遺伝子数を把握したい場合にも役
立ちます。

ベン図
Venn Diagram
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納品データ
EXCEL：数値テーブル

EXCEL：数値テーブル

GO 解析
GO Analysis

各 GO Term の P-Value

有意な Term に関連付けられた遺伝子のリスト

• Gene Ontology（GO）は生物学的プロセス、  

細胞の構成要素、分子機能に着目して遺伝
子 に定義された用語です。

• 指定の遺伝子群（発現変動遺伝子群など）
に多く含まれる GO Term を統計学的に評価
します。

http://geneontology.org/

• WikiPathways に登録されているパスウェイ
と、指定の遺伝子群の関連性を統計学的に
評価します。

• 関連が高いパスウェイについて、パスウェイ
マップのどの遺伝子とマッチしたか、画像で
ご確認いただけます。

EXCEL：数値テーブル 有意なパスウェイに関連付けられた遺伝子のリスト

有意なパスウェイの経路マップHTML  ：画像

パスウェイ解析
Pathway Analysis

EXCEL：数値テーブル 各パスウェイの P-Value

https://www.wikipathways.org/

https://geneontology.org/
https://www.wikipathways.org/
http://geneontology.org/
https://www.wikipathways.org/
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• 指定の miRNA 群（発現変動 miRNA 群など）
がターゲットとする遺伝子を予測します。

• 後述の統合解析を行う場合、必須の解析と
なります。

納品データ EXCEL：数値テーブル ターゲット遺伝子のリストと P-Value

ターゲット検索
Find Targeted Genes

• miRNA とターゲット遺伝子で発現挙動が逆
相関する遺伝子を探索します。

• miRNA による遺伝子発現制御を見出すため
の解析となります。

納品データ
EXCEL：数値テーブル miRNAと発現が逆変動する遺伝子のリスト

ターゲット遺伝子と発現変動遺伝子のベン図

統合解析
Integrated Analysis

同一サンプルで遺伝子発現マイクロアレイとmiRNA マイクロアレイの
両方の解析を実施する必要があります。

参照データベース（生物種によって異なります）
PicTar
TarBase
TargetScan

： 
： 
： 

http://pictar.mdc-berlin.de/
http://diana.imis.athena-innovation.gr/DianaTools/index.php?r=tarbase/
https://www.targetscan.org/

https://pictar.mdc-berlin.de/
http://diana.imis.athena-innovation.gr/DianaTools/index.php?r=tarbase/
https://www.targetscan.org/
http://pictar.mdc-berlin.de/
http://diana.imis.athena-innovation.gr/DianaTools/index.php?r=tarbase/
https://www.targetscan.org/
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注文方法

サンプル送付方法
遺伝子発現マイクロアレイ / miRNAマイクロアレイ

チューブが破損しないよう 50mL チューブや
チューブ BOX に入れ、印刷した注文書とドラ
イアイスを 5kg 程度同梱し、冷凍便 または 冷
蔵便 にて下記宛に送付してください。

マイクロアレイスキャン・数値化

スライドケースに入れ、アルミホイルなどで遮
光の上破損しないよう緩衝材などで保護し、印
刷した注文書を同梱して普通便（常温）にて
下記宛に送付してください。

ご注文の流れ
Step 02

御見積

担当者より注文内容をご確
認させていただいたのち、
御見積をご案内いたしま
す。

Step 01

お問い合わせ

専用フォーム

よりお問い合わせください。

Step 03

注文書記入・送付

注文ページ

の注文書に必要事項をご記
入のうえ、メールにて下記
宛にお送りください。

[ 注文書送付先アドレス ]

Step 04

サンプル送付

平日到着にてサンプルをお
送りください。送付方法に
ついて詳しくは下記、「サン
プル送付方法」をご覧くだ
さい。

RNAサンプル スライドガラス

〒 001-0932   札幌市北区新川西 2 条 1 丁目 2-1
    北海道システム・サイエンス株式会社
    ライフサイエンス本部 解析チーム
　マイクロアレイ解析サービス担当　 宛 
    TEL：011-768-5901　FAX：011-768-5951

※ サンプルは平日日中（9:00 ～ 18:00）着となるように
送付してください。土・日・祝日は受け取りを行って
いませんので、ご留意ください。

※ 納品後のサンプルについては、RNA サンプルは 3ヶ月、
スライドガラスは 1 週間保管したのち廃棄いたします。

※ サンプルの返却をご希望の場合には、必ず注文書に
ご記入ください。

サンプル送付先

配送トラブル防止のため、サンプルやスライドガラスを送付いただく際は
 ①到着予定日・ ②ご利用の運送会社名・ ③追跡番号 をお知らせください。

https://hssnet.co.jp/
product/inquiry_dna_
microarray/

array@hssnet.co.jp

https://hssnet.co.jp/
order/download04/

mailto:array@hssnet.co.jp
https://hssnet.co.jp/order/download04/
https://hssnet.co.jp/product/inquiry_dna_microarray/
https://hssnet.co.jp/product/inquiry_dna_microarray/
mailto:array@hssnet.co.jp
https://hssnet.co.jp/order/download04/
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注意事項
・ 製品の規格仕様・サービス内容は予告なしに変更することがあります。

・ 受注後のキャンセルはサービスの仕様上お受けできません。やむを得ない場合は実作業分の料金をご請求します。

・ ご依頼いただくサンプルは、文部科学省の「遺伝子組換え生物等の使用等の規制による生物の多様性の確保に関する
法律」（カルタヘナ法）におけるP1レベルに限ります。

・ 感染性のあるサンプルの受け入れは行っていません。ヒト臨床サンプルはインフォームドコンセントを得ていることを
確認してください。

・ 本サービスは試験研究を目的にご利用ください。その他の目的（医療品・食品の製造・品質管理や医療診断など）
には使用しないでください。

・ 本サービスの結果によって発生した損失や損害について、責任を負いかねます。

・ ご提供いただいたサンプルや指示された手法に関連する工業所有権・安全性に関する問題について、責任を負いか
ねます。



北海道システム・サイエンス株式会社
〒001-0932 札幌市北区新川西2条1丁目2－1
　　：0120-613-190
TEL : 011-768-5901　FAX : 011-768-5951
E-mail : 
URL : 

A-240808-01

代理店

＊ 製品の規格仕様・サービス内容などにつきまして、予告なしに変更することがあります。
＊ 本受託解析サービスは、試験研究を目的にご利用ください。 その他の目的（医療品・食品の製造・品質管理や医療診断など）
　 には使用しないでください。
＊ 本受託解析サービスで得られた結果が原因となり生じた損失・損害などについて、サービスの仕様上、責任を負いかねます。

注意事項

array@hssnet.co.jp
https://www.hssnet.co.jp

mailto:array@hssnet.co.jp
https://hssnet.co.jp/
mailto:array@hssnet.co.jp
https://www.hssnet.co.jp

